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KARTA OPISU PRZEDMIOTU - SYLABUS

Nazwa przedmiotu
Genomika funkcjonalna

Przedmiot

Kierunek studiow Rok/semestr

Bioinformatyka 3/5

Studia w zakresie (specjalnosg) Profil studiow
ogdlnoakademicki

Poziom studiow Jezyk oferowanego przedmiotu

pierwszego stopnia polski

Forma studiow Wymagalnosc

stacjonarne obligatoryjny

Liczba godzin

Wyktad Laboratoria Inne (np. online)
15 30
Cwiczenia Projekty/seminaria

Liczba punktow ECTS
4

Wyktadowcy

Odpowiedzialny za przedmiot/wyktadowca: Odpowiedzialny za przedmiot/wyktadowca:
dr inz. Matgorzata Marcinkowska-Swojak
Instytut Chemii Bioorganicznej PAN w Poznaniu

Wymagania wstepne

Student rozpoczynajacy przedmiot powinien znaé podstawowe pojecia, mechanizmy oraz metody
badawcze z zakresu biologii molekularnej i genetyki. Ponadto powinien cechowac sie zaangazowaniem i
ciekawoscig poznawcza.

Cel przedmiotu

Przekazanie studentom wiedzy z zakresu wybranych zagadnien genomiki funkcjonalnej. Zaznajomienie z
dostepnymi metodami eksperymentalnymi badania genomu cztowieka i podstawowymi metodami
analiz wynikow ptynacych z eksperymentéw. Zapoznanie z podstawowymi bazami danych genomicznych
i wyksztatcenie umiejetnosci pozyskiwania z nich pozgdanych informacji. Wyksztatcenie zdolnosci do
rozwigzywania probleméw badawczych w oparciu o nowoczesne narzedzia analityczne z zakresu
genomiki. Ksztattowanie umiejetnosci integracji i interpretacji danych genetycznych i genomicznych.

Przedmiotowe efekty uczenia sie

Wiedza

1. Student ma wiedze z zakresu organizacji i funkcji genomu cztowieka niezbedng do formutowania i
rozwigzywania problemdw badawczych z zakresu genomiki.
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2. Zna metody wykorzystywane w genomice i rozumie, jak zaplanowac eksperyment z ich
wykorzystaniem.

3. Zna problematyke zwigzang z analizg i przetwarzaniem danych genomicznych.
4. Ma aktualng wiedze w zakresie najnowszych trenddéw i dokonan z dziedziny genomiki.

Umiejetnosci
1. Student potrafi dobra¢ odpowiednie techniki analiz genomicznych do danego problemu badawczego i
zaplanowac eksperyment z ich wykorzystaniem.

2. Potrafi korzystaé z podstawowych baz danych genomicznych i pozyskiwaé z nich niezbedne w
planowaniu badan informacje.

3. Potrafi pod kierunkiem opiekuna naukowego wykonac prostg analize genomu.
4. Potrafi na poziomie podstawowym integrowaé dane genomiczne, transkryptomiczne i proteomiczne.
5. Potrafi interpretowad uzyskane wyniki oraz wyciggac na ich podstawie wnioski.

Kompetencje spoteczne
1. Student rozumie potrzebe aktualizacji wiedzy dotyczacej narzedzi badawczych z zakresu genomiki.

2. Jest swiadomy potencjatu badan genomicznych i gotéw do dyskusji nad zastosowaniem metod
genomicznych w badaniach naukowych.

Metody weryfikacji efektow uczenia sie i kryteria oceny

Efekty uczenia sie przedstawione wyzej weryfikowane sg w nastepujgcy sposoéb:

Wiedza nabyta w trakcie wyktaddw jest weryfikowana podczas egzaminu pisemnego, sktadajacego sie z
pytan zamknietych i otwartych. Ocene pozytywng mozna uzyskaé po przekroczeniu potowy maksymalnej
liczby punktéw. Premiowane jest systematyczne uczestnictwo w wyktadach.

Umiejetnosci nabyte w trakcie laboratoriéw weryfikowane sg na podstawie oceny krotkiego raportu
dotyczacego zrealizowanego ¢wiczenia. Wszystkie ¢wiczenia nalezy mieé zaliczone pozytywnie,
dopuszcza sie poprawki. Ocena podsumowujaca jest srednig arytmetyczng z ocen dla wszystkich
¢wiczen.

Tresci programowe

I. Wyktady

W ramach wyktadu przedstawiane sg nastepujace zagadnienia:

1. Wprowadzenie. Gtéwne koncepcje genomiki funkcjonalnej, historia badan genomicznych.
2. Organizacja i funkcje genomu cztowieka. Zmiennos¢ genomu cztowieka.

3. Genom, transkryptom, proteom - integracja danych w badania naukowych.

4. Metody badania struktury genomu cztowieka. Mapowanie genomédw.

5. Metody badania funkcji genomu cztowieka.

6. Metody wielkoskalowe analizy genoméw. Sekwencjonowanie genomédw.
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7. Ewolucja genoméw i filogenetyka. Genomy kopalne.
8. Projekty genomiczne w Polsce i na $wiecie. Podsumowanie.

Il. Laboratoria
Tresci i zadania omawiane na zajeciach laboratoryjnych sg skorelowane z zagadnieniami
prezentowanymi w trakcie wyktadu.

Metody dydaktyczne

1. Wyktady interaktywne, oparte o aktualng wiedze z zakresu genomiki funkcjonalnej wraz z
przyktadami, ilustrowane prezentacjg multimedialng.

2. Laboratoria w formie 15 dwugodzinnych zaje¢ odbywajg sie w laboratorium komputerowym i
obejmujg praktyczne zadania ilustrujgce problematyke poruszang na wyktadach oraz dyskusje
proponowanych przez studentéw rozwigzan.

Literatura

Podstawowa
T.A. Brown "Genomy 3" Warszawa 2009 (lub nowsze)
K.M. Charon, M. Switoriski "Genetyka i genomika zwierzat" Warszawa 2012 (lub nowsze)

Uzupetniajaca

R. Stomski "Analiza DNA. Teoria i praktyka" Poznan 2008 (lub nowsze)
Berg, Tymoczko, Stryer "Biochemia" Warszwa 2011 (lub nowsze)
Publikacje wskazywane w trakcie wykfaddéw i laboratoriéw

Bilans nakfadu pracy przecietnego studenta

Godzin ECTS
taczny naktad pracy 100 4,0
Zajecia wymagajgce bezposredniego kontaktu z nauczycielem 45 2,0
Praca wtasna studenta (studia literaturowe, przygotowanie 55 2,0
raportu z zaje¢ laboratoryjnych, przygotowanie do egzaminu)1

1 . sy 2 . 7 . ;.
niepotrzebne skresli¢ lub dopisac inne czynnosci



